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AAGTGAATGGATGCTCGCATTAGTTACTATGAGCCGATTCTCGCTCTTGCBAAGCTAAAGAGGAAAAGGCCTTCGCATTGCAGAAG
AGCTGGCTGCAGCGAGCAAGAGGTTTTCAATATTGGCTTGTGGAAAATTTGTTGACACTTTTGCTTTACTAAGGAATGAAATAATAC
TTGTTTTTTTTTTTCATGGTTAATATTAGAAGATATAATTTCCTTTGAAGTTAGATTACGTTTCTTTAT GTCGCGACGCGAAGTGAAGAAATATT
GTCTTGTTTATGGTTCCTTCTAGTCCCAACOTTTTTCAAGAAGGTACAGTACGTGTCAGGATTTATATGGATATACACA

TATCCTATT GCGCAATTGTCAATAATAGCAATTTT GAAGITTATGICTCAAAATAGCACTAGAAGGAAAAGTCACAAAAATGATATT
CATTAAAGGGTAAAATATCTCTTATATCCTTGGTTTRAAATTAAATAAACAAAC AAAAATAAAT AAAAATAAAT AAAAAAAAGAAAAAA
AAGAAAT TTTTTTRATAGTTTCAGATTATATGTTTTCAGATTCGATTTTTTTTTATTTTTTTATTTTTTCGAAATTTTTTTTTATTTTTTTCA
AATTTTCTTTTATAATTT AAAAATACTTTTTGAAACTGTTTTTTRATTTTIATTTTTTATTTTAGTATTTATTTTTATAAAATTTTAAACCCT
AATTCCTAAACCCCCACCCCTTAACTCTAAACCCTAAGGTTTGGATTAATTAACCCAATGGATATAA GTGTATATTTACCTCTTTAATGA
AACCTATTTTTGTGACTTTGAATCTTGAGTGCTACTTTGGGAACAAAAACTTGGTTTGSTGCTACCTAGTCTTTTTCTCTATCCTATT

TACCACCCTTCTTTGTTAATACTTTTTACAGTTTTTGGAAAGGACATGTTTCTTCTATCATCACTTAATGGTTATATATGTATGAGAAG
TTTGAAAGAGATTACACTGTTTTGGAATATTAAAAAAAAAAGATATTACAAGATCTGATTTTGTTTGTATTTTAAAATT CTACCAAATC
TCTCCTCAAAATCTTGGTCAAAGTCCAAAAATCCAAATATCTCAGTTAAATTCCACCAAATATGAAATCCTAAAACTTTTCCAAAATA
GTTCAATAAGCCCTTAGTGTTTGGTG
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Boleracea:  GTCCCAACCTTTTTTCAAGHAGGTACAGTGTCAGGATTTATATGORTATACACATATCCRATTTACCACCCTTCTTTOTTCAATACTTTTTACAATGTTTTGGALAGGACATGTTTCTTCTATCA
rapa: GAGTGCTACTTTGGGAAC ARAAACTTGGTTTGGTGCTATCCTAGTCTTTTTCTCTATCCTATTTACCACCCTTCTTTGTTCAATACTTTTTACAGTTITTGGARAGGACATGTTTCTTCTATCAT
48007
66543
RevComp: TGATAGAAGAAACATGTCCTTTCCARAACATTGTAAARAGTATTGAACAAAGAAGGGTGGTALATAGGATATGTGTATATCCATATAAATCCTGACACTGTACCTTCTTGARAAAAAGGTTGGGAC
rapa: GAGTGCTACTTTGGGAACALAAACTTGGTTTGGTGCTATCCTAGTCTTTTTCTCTATCCTATTTACCACCCTTCTTTGTICAATACTTTTTACAGTTTTTGGALAGGACATGTTTCTTCTATCAT
48007 v
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